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Recenzja rozprawy doktorskiej lek. wet. Kamili Natalii Dziadek

Niniejsza recenzja rozprawy doktorskiej zostata przygotowana w odpowiedzi na
pismo Dyrektora Paristwowego Instytutu Weterynaryjnego — Panstwowego Instytutu
Badawczego w Putawach, prof. dr hab. Stanistawa Winiarczyka z dnia 20 lutego 2026
roku. Przedstawiona do oceny rozprawa doktorska pt. ,ZmiennosS¢ genetyczna
wirusa grypy ptakéw u réznych gatunkéw drobiu” zostata przygotowana przez lek.
wet. Kamile Natalie Dziadek pod kierunkiem dr hab. Krzysztofa Smietanki, profesora
instytutu, przy wspétudziale promotora pomocniczego dr Edyty Swieton. Badania
zostaty przeprowadzone w Panistwowym Instytucie Weterynaryjnym - Paristwowym
Instytucie Badawczym w Putawach. Badania zostaly sfinansowane ze srodkow

Narodowego Centrum Nauki w ramach projektu SHENG.

Formalny opis rozprawy

Rozprawa doktorska zostata przygotowana w jezyku polskim i obejmuje 158
stron tekstu zasadniczego, bibliografie oraz zatgczong publikacje naukowa. Ma ona
charakter monografii z dotgczong publikacjg oryginalng stanowigcg integralng czes¢
pracy oraz z zestawem oswiadczen wspotautorow. Zatgczona praca pt.
,Phylogenetic and Molecular Characteristics of Wild Bird-Origin Avian Influenza
Viruses Circulating in Poland in 2018-2022: Reassortment, Multiple Introductions,
and Wild Bird-Poultry Epidemiological Links” zostata opublikowana w czasopismie
Transboundary and Emerging Diseases. Z przedstawionych oswiadczen wynika
wiodacy udziat doktorantki w przygotowaniu publikacji, obejmujgcy opracowanie
koncepcji i metodyki, realizacje badan, analize danych oraz przygotowanie

manuskryptu.
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Uktad rozprawy jest logiczny i przejrzysty. CzesC opisowa obejmuje
streszczenie w jezyku polskim i angielskim, wykaz publikacji, oswiadczenia
dotyczace wktadu wspétautorow, wykaz skrotéw, obszerny wstep teoretyczny, cele i
hipotezy badawcze, szczeg6towy opis materiatu i metod, wyniki, dyskusje, wnioski
oraz bibliografie. Konstrukcja pracy odpowiada wymogom stawianym rozprawom

doktorskim.

Ocena merytoryczna

Tematyka rozprawy jest bardzo aktualna i istotna z punktu widzenia zdrowia
zwierzat, bezpieczenstwa biologicznego oraz zdrowia publicznego. W 21. wieku
ptasia grypa pozostaje jednym =z najwazniejszych wirusow w medycynie
weterynaryjnej ptakéw, a rosngca liczba zakazen wirusami H5Nx u zwierzat oraz ich
zdolnos¢ do przekraczania granic gatunkowych sprawiajg, ze wracajg pytania o
mozliwos¢ pojawienia sie kolejnego wirusa pandemicznego u ludzi. Konsekwentnie,
prowadzone badania majg wymiar nie tylko poznawczy, ale réwniez praktyczny. W
tym kontekscie rozprawa lek. wet. Kamili Dziadek bardzo dobrze wpisuje sie w
najwazniejsze kierunki wspoétczesnej wirusologii weterynaryjnej oraz podejscia One
Health. Wstep do pracy zostat przygotowany profesjonalnie, w dosy¢ skrotowej
formie, opisujgc zagadnienie oraz stan wiedzy literaturowej. W dobie dostepu do

informacji bardzo cenie takie syntetyczne podejscie.

W przedtozonej pracy mozna zauwazy¢ dwie gtéwne sciezki badawcze. Po
pierwsze, autorka skupita sie na badaniach dotyczgcych epidemiologii molekularnej
wiruséw grypy ptakow w Polsce w latach 2018-2022; praca obejmuje analize
filogenetyczng oraz molekularng wiruséw LPAI i HPAI u wolno zyjgcego ptactwa. Po
drugie, autorka w warunkach laboratoryjnych skupita sie na zmianach w populacji
wiruséw w czasie pojedynczego zakazenia wybranych gatunkéw drobiu nisko
zjadliwym wirusem H7N7 pochodzenia dzikiego. Takie potgczenie obserwacji
terenowych z doswiadczeniem zakaznym i analizg wariantow wewnatrz gospodarza
nalezy uzna¢ za bardzo mocng strone pracy, ktéra pokazuje szeroki wachlarz

badawczy i szerokie rozumienie problemu przez doktorantke.
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Wyniki uzyskane w pracy zostaty podzielone na trzy czesci, ktére pokrotce

omawiam i poddaje ocenie ponizej.

W pierwszej czesci doktorantka podjeta sie oceny zmiennosci genetycznej
wiruséw grypy ptasief w Polsce, ze szczegdlnym uwzglednieniem dryfu
genetycznego, reasortacji oraz pojawiania sie nowych markerow o potencjalnym
znaczeniu zoonotycznym. Autorka przeprowadzita petng analize poréwnawcza
szczepow HPAI i LPAI oraz wykluczyta pojawianie sie nowych elementéw
genetycznych w przypadku szczepdéw HPAI poprzez reasortacje lub rekombinacje z
materiatem genetycznym szczepéw LPAI. Warto zauwazyé, ze w swojej analizie
autorka nie ograniczyta sie do oceny filogenetycznej, lecz podijeta prébe identyfikaciji
markerdw genetycznych mogacych wptywaé na wtasciwosci biologiczne wirusa, co
jest istotne dla nadania pracy charakteru aplikacyjnego. Przedstawione wnioski

uwazam za dobrze uzasadnione i istotne.

W czesci drugiej wykorzystano model eksperymentalnego zakazenia czterech
gatunkow drobiu - kur, przepiorek, indykow i kaczek - wirusem LPAI H7N7, a
nastepnie przeprowadzono ocene siewstwa w oparciu o poziom wirusa w materiale z
drég oddechowych oraz z kloaki. W tej czesci zabrakto we wstepie do opisu wynikow
odniesienia do materiatéw i metod, przedstawiajgcego schemat doswiadczenia.
Pozwolitoby to na zwigkszenie czytelnoSci tekstu. Zabrakto rowniez podejscia
mechanistycznego, ktére umozliwitoby ocene przyczyn obserwowanych réznic na
poziomie funkcjonalnym, takich jak interakcje z receptorami, koreceptorami i
proteazami oraz efektywnos¢ replikacji w komérkach danego gospodarza. W
obecnej wersji praca ma charakter obserwacyjny i nie stawia kluczowych pytan, a

tym samym nie dostarcza na nie potrzebnych odpowiedzi.

W trzeciej czesci autorka podjeta probe oceny wystepowania wariantow
mniejszosciowych podczas replikacji wirusa opisanego w czesci drugiej w
organizmach réznych gatunkéw ptakéw. Analize przeprowadzono z wykorzystaniem
sekwencjonowania wysokoprzepustowego. Prowadzone badania pozwolity przejs¢
od klasycznej oceny podatnosci na zakazenie do bardziej zaawansowanej analizy

dynamiki replikacji oraz adaptacji populacji wirusowej. Szczegdlnie interesujgce jest
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wykorzystanie entropii Shannona jako miernika zmiennosci. Autorka wykazata, ze w
trakcie zakazenia istotng role odgrywajg warianty mniejszosciowe, co dobrze wpisuje
sie w koncepcje quasi-gatunkéw oraz wczesnego etapu adaptacji do nowego
gospodarza. Za szczegdlnie wartosciowe uwazam przeprowadzenie analizy ewolucji
konwergentnej, obejmujacej ocene zwiekszonej czestosci wystepowania tych
samych mutacji pomiedzy gatunkami oraz pomiedzy osobnikami. Na uwage
zastuguje réwniez odniesienie identyfikowanych mutacji oraz zmian ich czestosci do

danych literaturowych.

Z metodologicznego punktu widzenia praca zostata zaplanowana starannie.
Autorka korzysta z wtasciwych technik molekularnych i bioinformatycznych, dobrze
opisuje postepowanie z materiatem badawczym, a wyniki interpretuje w odniesieniu
do literatury. Pozytywnie oceniam rowniez to, ze w dyskusji autorka swiadomie
wskazuje ograniczenia wtasnych analiz, w tym znaczenie efektu waskiego gardta, czy

mozliwy wptyw sposobu inokulacji na obserwowang réznorodnos¢ wirusa.

Za najciekawsze wyniki merytoryczne uwazam:

1.  Potwierdzenie, ze tropizm wirusa zalezy od rzedu gospodarza (replikacja w
uktadzie oddechowym u grzebigcego drobiu vs. w uktadzie pokarmowym u
wodnego), co determinuje drogi transmis;ji.

2. Identyfikacje wariantu MP-G950A [M2: D88N], ktéry pojawit sie u wszystkich
badanych gatunkow drobiu, co czyni go interesujgcym kandydatem do dalszych
testow funkcjonalnych.

3. Wykazanie silnej ujemnej korelacji miedzy ztozonoscig populacji a siewstwem

wirusa.

Catosciowo rozprawa wnosi nowg i wartosciowg wiedze do dyscypliny. Jej
mocng strong jest zaréwno aktualny i istotny problem badawczy, jak i umiejetne
potaczenie epidemiologii molekularnej, badan zakaznych BSL3+, sekwencjonowania
NGS oraz krytycznej analizy danych. Praca ma wyrazng warto$¢ poznawczg, a takze
praktyczne znaczenie dla nadzoru nad grypg ptakow oraz przysztych badan nad
adaptacjg wirusa ptasiej grypy do nowych gospodarzy. Pewng krytyke czuje sie

jednak zobowigzany wyrazi¢ wobec braku analizy mechanistycznej, ktéra
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pozwolitaby nie tylko zaobserwowac, lecz takze lepiej zrozumie¢ role
najwazniejszych mutacji w kontekscie poszczegdlnych gospodarzy. Analiza taka
zmienitaby catkowicie warto$¢ uzyskanych wynikéw, zaréwno naukowg, jak i

aplikacyjna.

Chociaz przedstawiong rozprawe oceniam dobrze, mam kilka pytan i uwag
dotyczacych kwestii merytorycznych, ktére - w mojej ocenie - mogag stanowi¢ punkt
wyjscia do dalszej dyskusji podczas obrony:

1. Dlaczego w czesci drugiej i trzeciej pracy wykorzystano akurat szczep H7N7?

2. Dlaczego oceniano w czesci trzeciej liczbe wariantéw oraz ztozonos¢é populacji
wirusowej, natomiast w znacznie mniejszym stopniu Sledzono losy
poszczegdlnych mutacji oraz pojawianie sie nowych zmian?

3. Czy mozliwa jest eksperymentalna ocena roli poszczegdlnych mutacji w
adaptacji do poszczegdlnych gospodarzy? Prosze o konkretng(e) propozycije.

4. W doswiadczeniu zakaznym  zastosowano inokulacje @ donosowsg,
dospojowkowg oraz doustng. Taki schemat dobrze nasladuje naturalne drogi
zakazenia, ale jednoczesnie pojawia sie kilka pytan. Po pierwsze, nie jest dla
mnie jasne, czy kazde zwierze byto zakazane trzema drogami, czy to byly
osobne grupy? Ponadto przy zakazeniu uktadu oddechowego nastepuje
przenikanie wirusow wraz ze $ling. W jaki sposob oceniono, na ile warianty w
kloace byty efektem ewolucji w uktadzie oddechowym, a na ile w pokarmowym?

5. W czesci drugiej pracy prowadzono zakazenie trwajgce 7 dni. Czy w ocenie
autorki dtuzsza obserwacja lub pasazowanie seryjne wirusa miedzy osobnikami
tego samego gatunku mogtoby ujawni¢ Ilub lepiej uwypukli¢ rdznice
miedzygatunkowe w zakresie adaptacji?

6. W badaniach wykazano pozytywng selekcje (dN/dS > 1) dla wiekszosci
segmentow wirusa. W dyskusiji na stronie 151 podano interpretacje, dlaczego
ten segment charakteryzowat sie najwyzszymi srednimi wartosciami; czy moge
prosi¢ o spekulacje, w jaki sposob zmiany mogg wptywac na strukture biatka i
jego funkcje?

7. W dyskusji podkreslono potrzebe uwzglednienia czynnikdw gospodarza, w tym
ekspresji genow. Bardzo prosze o rozwiniecie, ktore parametry odpowiedzi

gospodarza (np. receptory, proteazy, odpowiedz odpornosciowa, czynniki
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restrykcyjne) autorka uwaza za najwazniejsze dla przysztych badan
wyjasniajgcych obserwowane réznice tropizmu pomiedzy drobiem grzebigcym

a wodnym.

Ocena edytorska

Praca zostata napisana poprawnym jezykiem naukowym. Wywaod jest logiczny,
a czesC teoretyczna i opis zastosowanych metod tworzg spodjng catos¢ z
przedstawionymi wynikami i dyskusjg. Tabele i ryciny sg liczne i w wiekszosci
czytelne, a bibliografia jest obszerna i dobrze dobrana do omawianego zagadnienia.
Najwieksze zastrzezenia mam do sekcji wyniki, w ktorej brakuje mi wstepdw
pozwalajgcych na petne zrozumienie logiki procesu. Chociaz pojawiaty sie drobne
uchybienia edytorskie, nie sg one w mojej ocenie warte wspomnienia; sg to

mankamenty techniczne, ktére nie wptywajg na wartos¢ merytoryczng rozprawy.

Podsumowanie

Rozprawa doktorska lek. wet. Kamili Natalii Dziadek stanowi wartoSciowy i
oryginalny wktad w rozwdj wirusologii weterynaryjnej oraz badan nad grypa ptakow.
Autorka wykazata sie bardzo dobrg znajomoscig literatury, umiejetnoscia
samodzielnego planowania badan, wtasciwym doborem metod molekularnych i
bioinformatycznych oraz dojrzatoscia w interpretacji uzyskanych wynikow.
Przedstawione badania majg znaczenie zaréwno poznawcze, jak i praktyczne,
szczegolnie w kontekscie monitoringu wirusa ptasiej grypy i oceny ryzyka

epidemiologicznego.

Na podstawie przeprowadzonej oceny stwierdzam, ze rozprawa spetnia
wymagania stawiane pracom doktorskim okreslone w art. 187 ustawy z dnia 20 lipca
2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce. W zwigzku z tym wnosze o
dopuszczenie lek. wet. Kamili Natalii Dziadek do dalszych etapow postepowania o

nadanie stopnia doktora.

Z wyrazami szacunku,

Podpisano przez/ Signed by:
Krzysztof Antoni

Pyr¢

Data/ Date: 06.04.2026 20:43
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