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Podstawg formalng recenzji stanowi pismo z dnia 20 lutego 2026 r. zgodne z uchwata
Rady Naukowej PIWet-PIB w Putawach Nr 19/PIWet-P1B/2026, podj¢ta w dniu 04 lutego 2026
r. oraz Ustawa z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym 1 nauce (tj. Dz. U. z 2024

poz. 1571).

1. Wstep 1 ocena merytoryczna wybranego tematu

Wysoce zjadliwa grypa ptakow (HPAI) stanowi jeden z najwazniejszych problemow
zdrowotnych drobiu o etiologii zakaznej. Z wystepowaniem HPAI u drobiu wigzg si¢ olbrzymie
straty ekonomiczne, wynikajace nie tylko z kosztow samej eradykacji, ale posrednio rowniez z
problemow w eksporcie produktow pochodzenia drobiowego oraz okresowych fluktuacji cen
rynkowych. Sytuacja epizootyczna w ciggu 20 lat od chwili pierwszego stwierdzenia w Polsce
HPAI jednoznacznie pokazuje, ze podstawy kontroli choroby, jakimi sg bioasekuracja oraz
eradykacja, nie przynosza pozytywnych efektow. W zwiazku z duzg zakaznoscia wirusa grypy

ptakow (AIV), rolg ptakéw wolnozyjacych jako jego rezerwuaru oraz szybkim tempem
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ewolucji wirusa, wszelkie badania nad tym czynnikiem chorobotworczym sg bardzo istotne nie
tylko z poznawczego, ale i z praktycznego punktu widzenia. Fakt, ze AIV jest rowniez
czynnikiem zoonotycznym, poteguje znaczenie praktyczne badan nad tym zarazkiem. Tym
samym przedstawiona mi do oceny rozprawa doktorska podejmuje temat aktualny naukowo, a
zastosowane metody badawcze, m. in. sekwencjonowanie wysokoprzepustowe i analizy

bioinformatyczne, wpisuja si¢ w trendy panujace w naukach biologicznych i weterynaryjnych.

Podjecie badan nad zmienno$cig genetyczng wirusa grypy ptakow, ze szczegdlnym
uwzglednieniem jej dynamiki w trakcie replikacji w organizmie roznych gatunkow gospodarza,
nalezy uzna¢ za w pelni uzasadnione. Wirusy grypy atakuja ptaki zréznych grup
taksonomicznych, przy czym przebieg zakazenia u wybranych z nich moze si¢ rézni¢ w
zalezno$ci od adaptacji wirusa do organizmu gospodarza. Wazna dla potencjalu adaptacyjnego
jest zmienno$¢ genetyczna wirusa wynikajaca m. in. z budowy jego genomu (RNA-wirus)
sprzyjajacej powstawaniu btedow replikacji wynikajacych z pozbawionego mechanizméw
naprawczych dziatania polimerazy RNA. Z kolei segmentacja genomu oraz wystepowanie
wirusow Al w populacjach jego naturalnego rezerwuaru sprzyjaja zjawisku reasortacji.

Mozliwe sg takze rekombinacje genetyczne.

Praca doktorska lek. wet. Kamili Dziadek porusza zagadnienia zwigzane
z mechanizmami zmienno$ci genetycznej wirusa grypy ptakéw, wykraczajac jednoczesnie
daleko poza standardowe dla nauk weterynaryjnych metody sekwencjonowania pierwszej
generacji oraz podstawowe analizy bioinformatyczne. Praca opiera si¢ na analizie danych
genomowych AIV izolowanych z przypadkow grypy ptakéw u drobiu oraz w trakcie
monitoringu zakazen wirusem grypy u ptakow wolnozyjacych, a takze na przeprowadzonym w
warunkach kontrolowanych eksperymencie, co znaczaco zwieksza jej wartos¢ poznawcza.

Podsumowujac, ze wzgledu na aktualnos$¢ podjetej tematyki oceniam jg bardzo wysoko.

2. Ocena manuskryptu stanowigcego rozprawe doktorska

Przedstawiona mi do oceny rozprawa doktorska ma nieco nietypowy uktad, bowiem
stanowi swoistg hybryde publikacji oraz monografii. W ramach niniejszej oceny traktuje ja
jednak jako monografie, a wykorzystany do jej napisania artykul naukowy opublikowany
w Transboundary and Emerging Diseases traktuje jako bardzo dobrej jako$ci zatgcznik.
Nadmieniam, Ze zataczona publikacja posiada wysoka warto§¢ merytoryczng, o czym §wiadcza

nie tylko parametry pisma (IF: 3,0; MNiSW: 200 pkt), w ktérym si¢ ukazala, ale roéwniez
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cytowania, ktorych na dzien redagowania niniejszej recenzji jest pig¢. Udziat Doktorantki we

wspomnianej publikacji zostat jasno okreslony i jest znaczacy.

Rozprawa doktorska zawiera si¢ tacznie na az 177 stronach, wliczajac pismiennictwo,
a jej obszerno$¢ miejscami moze komplikowaé odbior, w szczego6lnos$ci najwazniejszych
wynikoéw. Oceniana rozprawa posiada uktad typowy dla tego rodzaju opracowan sktadajacy sie
z nastgpujacych rozdziatow: wstep, cele badawcze i hipotezy, material i metody, wyniki,
dyskusja oraz wnioski. Uktad pracy jest logiczny 1 przejrzysty, a poszczegolne rozdziaty sa
spojne tematycznie. Przejrzystosci dodaje rowniez znajdujacy si¢ na jej poczatku wykaz
skrotow uzywanych w dalszych rozdziatach opracowania. Prac¢ wzbogacajg liczne, starannie
przygotowane ryciny (26) oraz tabele (28) ulatwiajace analize¢ metodologii zastosowanej w

badaniach oraz uzyskanych wynikow.

2.1. Ocena wstepu pracy

Pierwszy z analizowanych rozdziatléw — ,,Wstep” — jest zwigzle napisany i stanowi
swego rodzaju kompendium wiedzy dotyczacej problematyki badawczej. Doktorantka opisuje
biologi¢ wirusa grypy, mechanizmy jego zmienno$ci genetycznej, epidemiologie, mechanizmy
patogennosci oraz znaczenie ekonomiczne i role tego zarazka jako czynnika zoonotycznego. W
rozdziale tym Badaczka wykazala si¢ bardzo dobra znajomoscig literatury oraz umiejetnoscia
klarownego przedstawiania skomplikowanych zagadnien zwigzanych ze zmiennoS$cia
genetyczng wirusa grypy. Dobrze scharakteryzowana jest tez epidemiologia zakazen AIV
w Polsce na przestrzeni ostatnich 20 lat. Wzbogaceniem merytorycznym tego rozdziatu jest
rowniez wprowadzenie okreslenia quasi-gatunkow i ich scharakteryzowanie. Rozdziat ,,Wstep”
urozmaicajg autorsko przygotowane ryciny, co podkresla sumienno$¢ Doktorantki. Przyktadem
tego jest ryc. 2 przedstawiajgca schematyczng budowe wirusa — pomimo dostepnosci wielu
grafik przedstawiajacych wirusa grypy, lek. wet. Kamila Dziadek postanowita wyedytowac

wlasng, co bardzo doceniam.

2.2. Ocena celu 1 hipotez badawczych

Hipotezy badawcze sg przedstawione poprawnie i obejmujg zagadnienia zwigzane
z szeroko pojeta zmiennos$cig genetyczng AIV 1zolowanych od ptakéw wolnozyjacych i drobiu

oraz ocen¢ dynamiki zmiennosci genetycznej LPAIV ,.typu dzikiego” w przypadku zakazenia



eksperymentalnego roznych gatunkéw drobiu. Kazdej z hipotez badawczych towarzysza jasno
i logicznie sformutowane cele badawcze, jakimi sg pogtebiona analiza filogenetyczna wirusow
Al u ptakow dzikich i drobiu w Polsce, obejmujaca molekularne mechanizmy ewolucji wirusa
1 probe identyfikacji markerow genetycznych (zadanie 1) oraz ocena patogennos$ci, poziomu
siewstwa, réznorodno$ci genetycznej oraz selekcji wariantéw zmieniajacych wiasciwosci
biologiczne wirusa w przypadku eksperymentalnego zakazenia LPAIV typu dzikiego (zadanie
2). Wymienione wyzej cele sg spdjne i ambitne, poniewaz wykraczaja nieco dalej niz stosowane

zazwyczaj w dyscyplinie weterynaria badania molekularne i analizy bioinformatyczne.

2.3. Ocena materiatu i metod

Badania Doktorantki sktadajg si¢ z dwoch etapow. Pierwszym jest analiza wiruséw
z terenowych przypadkéw zakazen drobiu i ptakow wolnozyjacych. W celu zweryfikowania
hipotez badawczych zadania pierwszego lek. wet. Kamila Dziadek przeprowadzita rozszerzong
analiz¢ filogenetyczng wiruséw Al izolowanych od ptakow na terenie Polski w latach
2018-2022. W tym przypadku Naukowczyni postepowata zgodnie z wytycznymi WOAH
oraz procedurami wewngtrznymi Zaktadu Chorob Drobiu PIWet-PIB w Putawach. Wobec tego
nie wnosz¢ do tego elementu metodyki zastrzezen. Zaplanowane do przeprowadzenia analizy
bioinformatyczne nalezy uzna¢ za prawidlowe. Stabg strong tego etapu badan jest
nieproporcjonalna liczba szczepéw HPAIV 1 LPAIV uzytych do analiz, jednak mam

Swiadomos¢, ze Doktorantka nie miata Zadnego wptywu na taki stan.

Drugi etap badan Doktorantki polegajacy na zakazeniu eksperymentalnym tzw.
»dzikim” szczepem LPAIV czterech gatunkow drobiu (kura domowa, indyk zwyczajny,
przepiorka japonska, kaczka domowa Pekin) zostal przeprowadzony w wiwariach
eksperymentalnych PIWet-PIB w Pulawach. Zastosowany model eksperymentalny ma
charakter uproszczony, poniewaz Doktorantka stosuje tylko jedng droge zakazenia oraz jedna
dawke inoculum. Rozumiem jednak, ze w trosce o uniknigcie wykorzystania nadmiarowe;j
liczby zwierzat do do§wiadczenia oraz zapobiegnigcie multiplikacji kosztow zapadta decyzja o
takim wtasnie uktadzie eksperymentalnym. Tym samym mam jednak pytanie, co byto podstawag
wyboru drogi podania 1 dawki inoculum, termindw pobierania probek oraz czasu trwania

eksperymentu?

W omawianym etapie badan lek. wet. Kamila Dziadek dotozyla wszelkich staran,

by w pelni zweryfikowa¢ zalozone hipotezy. Wobec powyzszego model eksperymentalny
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wzbogacita o metody sekwencjonowania wysokoprzepustowego (HTS) oraz analize
filogenetyczng wariantow powstatych w trakcie zarowno przygotowywania inoculum, jak i po
zakazeniu eksperymentalnym u réznych gatunkéw drobiu i w dwoch uktadach organizmu
(p. pokarmowy, ukt. oddechowy). Analiza wariantow wymagata od Doktorantki
zaangazowania dodatkowych metod statystycznych, co rdéwniez oceniam pozytywnie.
Na szczeg6lng uwage zastuguje podjecie przez Badaczke proby przesledzenia bardzo
ciekawego zjawiska, mianowicie okreslenia zroznicowania genetycznego WwirusOw
w organizmie jednego zywiciela (na poziomie osobnika) oraz analizy porOwnawczej pomi¢dzy
replikacjg wirusa/obecnoscig jego materiatu genetycznego i1 roznych wariantéw wirusowych
w uktadzie oddechowym i pokarmowym poszczegélnych gatunkéw zywicieli. Okreslenie
wariantow wirusowych jest bardzo ciekawym elementem pracy i wymagajacym od Doktorantki
duzej liczby analiz. Zastanawia mnie jednak, w jaki sposdéb warianty, szczegdlnie
mniejszosciowe, byly rozpoznawane jako rzeczywiste warianty wirusa, a nie bledy

sekwencjonowania? Prosze zatem lek. wet. Kamilg Dziadek o wyjasnienie tej kwestii.

Jesli chodzi o sam model do§wiadczalny, moim jedynym zastrzezeniem jest pobieranie
probek w trzech terminach. Moim zdaniem, w przypadku eksperymentu prowadzonego
w bardzo krotkim czasie (7 dni od zakazenia) nalezatoby pobiera¢ probki od badanych ptakéw
kazdego dnia jego trwania. Powyzsze zdecydowanie mogloby mie¢ wpltyw na uzyskanie
pelnych danych dotyczacych siewstwa wirusa z badanych uktadéw organizmu. Wyjasnienie tej
kwestii znajduje si¢ jednak juz w rozdziale ,,Dyskusja” (str. 138), w ktorym Doktorantka
thumaczy taki uktad eksperymentalny proba ograniczenia zaré6wno cierpienia zwierzat, jak i
kosztow ponoszonych na badania. Che¢ ograniczenia cierpienia zwierzat kosztem jakosci
uzyskanych wynikow $wiadczy o duzej empatii Badaczki, ktora chce osiaggna¢ zalozone cele
przy zminimalizowanym uzyciu zwierzat doswiadczalnych. Bardzo dobre wrazenie zrobity na
mnie opis 1 dokumentacja fotograficzna warunkow, w jakich utrzymywane byly ptaki
doswiadczalne. Musz¢ przyznaé, ze bardzo rzadko spotyka si¢ tak duze starania badaczy
zmierzajace do redukcji cierpienia i spetnienia wszelkich potrzeb behawioralnych zwierzat
uzytych do eksperymentow, jak zrobita to Doktorantka. Pomimo zZe aspekt ten nie dotyczy
stricte merytoryki pracy, bardzo wysoko go oceniam! Swiadczy on bowiem, ze
lek. wet. Kamila Dziadek jest nie tylko dobra badaczka potrafigca rzetelnie zaplanowac i

wykonac eksperyment naukowy, ale rOwniez osoba wrazliwg na cierpienie innych istot.



Podsumowujgc, pomimo drobnych uwag, przedstawiony mi do oceny uktad
eksperymentalny jest prawidlowy, a zastosowana metodyka wpisuje si¢ w trendy panujace

w wirusologii molekularnej oraz jest adekwatna do postawionych przez Doktorantke celow.

2.4. Ocena wynikow

Rozdziat ,,Wyniki” jest bardzo obszerny, co przede wszystkim jest efektem
przedstawienia ich w sposéb graficzny na rycinach oraz w tabelach. Powyzszy sposob
prezentacji, pomimo zwigkszenia objetosci pracy, utatwia jednak analize wynikéw 1 ich
mnogosci oraz jednocze$nie podkresla cigzar pracy, jakg Doktorantka musiata wlozy¢ w swoje
dzieto. Wyniki zostaty uporzadkowane w logiczny i spojny z etapami przeprowadzonych badan
sposob. Wickszos¢ danych epidemiologicznych z zadania pierwszego Doktorantka zawarla

w zalaczonym do rozprawy artykule naukowym. Wyniki przedstawione sg bardzo czytelnie.

W zadaniu pierwszym Doktorantka wykazata zarowno duza zmienno$¢ genetyczng
wirusa wynikajaca z licznych introdukcji AIV wraz z wedrowkami jego naturalnych zywicieli,
jak rowniez z wystepowania zjawiska dryfu genetycznego i reasortacji. Ponadto wykazata
dwukierunkowg transmisje wirusa HPAI HSN8 pomiedzy drobiem a ptakami wolnozyjacymi.
Niedosyt budzi niewielka liczba danych uzyskanych z analizy wirusow LPAI oraz brak
dowodoéw na to, ze byly one donorami gendéw dla wirusow HPAI izolowanych od pakéw w

Polsce w latach 2020-2022.

Bardzo ciekawe wyniki uzyskata Doktorantka w drugiej czesci badan. Wykazata ona
bowiem roéznice w poziomie siewstwa oraz jego drodze pomi¢dzy zakazanymi grupami ptakow.
Wyniki sg bardzo szczegdlowe, co utrudnia nieco ogdlng analiz¢ tego rozdzialu oraz
identyfikacj¢ tych o najwigkszym znaczeniu. Eksperyment przeprowadzony przez Badaczke
wykazal, ze ,,dziki typ” wirusa LPAI H7N7 moze skutecznie infekowa¢ r6zne gatunki drobiu
zardwno grzebigcego, jak 1 wodnego. Zgodnie z przewidywaniami infekcja miata przebieg
subkliniczny, jednak tropizm/siewstwo wirusa uzalezniony byl od przynaleznosci
taksonomicznej infekowanego gatunku ptaka. W przypadku drobiu wodnego gldéwnym
miejscem siewstwa 1 replikacji byt przewod pokarmowy, z kolei u drobiu grzebigcego uktad
oddechowy. Powyzsze zgadza si¢ z og6lng wiedza dotyczaca naturalnych drég transmisji
wirusa influenzy infekujacego ptaki wolnozyjace w warunkach naturalnych i drob w warunkach

chowu intensywnego.



Interesujace wyniki uzyskata Doktorantka w badaniach metodg HTS. Niestety, petna ich
analiza nie byla mozliwa ze wzglgdu na niekompletne dane (brak siewstwa) uzyskane w
wybranych terminach probkobrania lub niewystarczajaca liczbe uzyskanych probek. Powyzsze
wskazuje, ze model eksperymentalny uwzgledniajacy codzienne pobieranie probek bylby
lepszym rozwigzaniem. Mimo wszystko badanie réznorodnosci genetycznej w konteksScie
analizy wariantow wirusa powstatych zar6wno na etapie przygotowywania inoculum, jak
réwniez w trakcie replikacji w organizmach zakazonego gospodarza jest bardzo interesujacym
elementem ocenianej rozprawy doktorskiej. Zastosowanie do tego celu metod NGS bylo
doskonatym pomystem i pozwolito wykaza¢, jak dynamiczny jest proces powstawania nowych
wariantow wirusa w trakcie krétkiego okresu replikacji oraz wystepowanie tzw. wariantow
mniejszo$ciowych w pierwszym etapie zakazenia (adaptacja do organizmu zywiciela).
Warto$ciowym spostrzezeniem jest rowniez fakt, ze w trakcie trwania zakazenia
eksperymentalnego pojawity si¢ u badanych ptakow warianty wirusa posiadajace mutacje
bedace markerami wigzacymi si¢ ze zmiang jego wiasciwosci biologicznych. Interesujagcym
zjawiskiem jest takze stwierdzenie mutacji wspotdzielonych u wirusow izolowanych u roznych
gatunkow drobiu, a w szczeg6lnosci nieopisany wczesniej wariant MP-G950A, ktdry, mam

nadzieje, bedzie stanowit podstawe do dalszych badan Doktorantki.

Podsumowujac, uzyskane wyniki sg bardzo ciekawe i dobrze przedstawione w formie
graficznej. Ze wzgledu jednak na ich mnogo$¢ ten element rozprawy doktorskiej moze
przysparza¢ drobnych probleméw analitycznych. Moim zdaniem bardzo przydatne byloby

zsyntetyzowane 1 by¢ moze graficznie przedstawione podsumowanie kluczowych rezultatow.

2.5. Ocena dyskusji

Bardzo waznym elementem kazdej rozprawy doktorskiej oraz jednocze$nie
przysparzajacym miodym badaczom trudnosci jest prawidlowa interpretacja 1 dyskusja
uzyskanych wynikéw. Zazwyczaj rozdziat dyskusja jest skromnym podsumowaniem lub
czgSciowym powtdrzeniem uzyskanych wynikéw. W przypadku ocenianej rozprawy
doktorskiej rozdziat ten jest zdecydowanie mocna jej strong $wiadczaca o dojrzatosci naukowe;j
Badaczki, jej przygotowaniu merytorycznym, umiejetnosci interpretacji wynikoéw oraz dobrej
znajomosci literatury. W sposob klasyczny Doktorantka odnosi wtasne wyniki do danych
literaturowych, wskazuje ich znaczenie epidemiologiczne oraz podejmuje probe interpretacji

stwierdzonych mutacji/wariantow jako potencjalnych mechanizméw adaptacyjnych wirusa.



Omawiajac wyniki, lek. wet. Kamila Dziadek czyni wiele obserwacji i wyciaga logiczne
wnioski. Dla przyktadu, wigze powstawanie licznych wariantow wirusa w populacji ptakow
wolnozyjacych z wynikajacymi z warunkdéw pogodowych migracjami tych ptakow z réznych
terenéw Europy do Polski (2020/2021), jak réwniez - w obrebie Polski - z migracjami ptakow
dzikich w poblize siedzib ludzkich jako reakcja na niekorzystne warunki bytowe i gwarant
przetrwania, z czym w pelni si¢ zgadzam. Ponadto probuje ttumaczy¢ mechanizm koadaptacji
gendw HA, NA i MP jako czynnika umozliwiajacego przewage selekcyjng i wyparcie z terenu
wybranych szczepdw, jak to mialo miejsce w przypadku podtypu H5N8 wypartego przez
wirusy H5N1. Za prawidlowg interpretacje uwazam réwniez probe wytlumaczenia rdznic
w siewstwie 1 tempie replikacji LPAIV u zakazanych ptakow faktem braku adaptacji wirusa

uzytego do inokulacji do gatunku zywiciela.

Za ciekawy element pracy uwazam cze$¢ eksperymentalng, w ktorej wykazano
formowanie si¢ zréznicowanej populacji wirusowej okreslanej mianem quasi-gatunkow. Z tym
zadaniem Doktorantka poradzita sobie rowniez bardzo dobrze i pomimo potencjatu wynikéw
do nadinterpretacji starata si¢ przeanalizowac¢ je rzetelnie. Rzetelno$¢ Doktorantki potwierdza
réwniez proba interpretacji analizy wariantow wirusow w przypadku zakazanych przepiorek
japonskich. W tym przypadku Badaczka przyznaje, ze podwyzszone wartosci badanych
parametrow, w tym liczby wariantéw oraz entropii Shannona, w siddmym dniu po zakazeniu
przy jednoczes$nie najnizszym poziomie siewstwa u tych ptakow we wskazanym okresie, moga
nie by¢ wiarygodnym wynikiem, a jedynie artefaktem. Doktorantka krytycznie podchodzi
réwniez do wynikow uzyskanych w tym samym czasie u indykow, gdzie analize¢ statystyczng
wykonano na minimalnej dopuszczalnej liczbie probek, co moglo wptyna¢ na obnizenie mocy
statystycznej testu. Bardzo doceniam tak szczere i pozbawione proéb manipulacji podejscie do

uzyskanych wynikow badan!

Glownym zarzutem dotyczacym tego rozdzialu jest jego objetos¢. Rozumiem, ze przy
tak szczegdlowych analizach omowienie uzyskanych wynikéw jest obszerne. Dlatego w tym
miejscu Doktorantka powinna stara¢ si¢ uniknag¢ nadmiarowych tresci. Przykladem

powyzszego jest niepotrzebny moim zdaniem fragment strony 141 stanowigcy drugi akapit.

Podsumowujac catoksztatt rozdziatu ,,Dyskusja” oceniam go pozytywnie. Doktorantka
prawidlowo omawia uzyskane przez siebie wyniki przy jednoczesnej probie uniknigcia

nadinterpretacji.



2.6. Ocena wnioskow

Rozprawe¢ doktorskg konczy rozdziat ,,Wnioski”. W mojej ocenie wysuni¢te przez
Doktorantke wnioski sg zgodne z uzyskanymi wynikami, logiczne i adekwatne do zakresu
badan. Pozytywnie oceniam, ze wysunig¢te przez lek. wet. Kamil¢ Dziadek konkluzje
nie stanowig zwyktego powtorzenia wynikéw. Jedyne uwagi mam do wnioskéw 5 oraz 6, ktore

moim zdaniem sg zbyt opisowe.
2.7. Ocena pi$miennictwa

Rozprawe¢ doktorska, a w szczegodlnosci jej wstep, cze$¢ rozdzialu poswigconego
metodyce oraz, co najwazniejsze, dyskusje lek. wet. Kamila Dziadek opiera na przegladzie
literatury, ktora tacznie stanowi 188 pozycji. Baze literaturowa stanowia zarowno publikacje
oryginalne, jak rowniez rozporzadzenia unijne i krajowe dotyczace zwalczania grypy ptakow
oraz raporty epidemiologiczne. PiSmiennictwo ulozone zostato w nieco mniej typowy sposob,
bowiem zamiast tradycyjnej alfabetycznej listy cytowanych pozycji Doktorantka postanowita
utworzy¢ liste pismiennictwa zgodnie z kolejnos$cia cytowania w tek$cie. Nie uwazam tego za
btad, wrecz przeciwnie, znacznie ulatwia to prac¢ recenzenta sprawdzajagcego cytowanie

wszystkich pozycji z wykazu pi§miennictwa.

Zwracam uwage¢ na drobne niedopatrzenia, mianowicie wigkszo$¢ pozycji cytowana
jest w sposob spojny, jednakze znajduja si¢ w nich pojedyncze pozycje jak np. poz. 101 oraz
106 zacytowane w nieco odmiennym od pozostatych uktadzie. Powyzsza uwaga ma jedynie

charakter kosmetyczny i nie wytyka zadnego powaznego btedu.
2.8. Drobne uwagi

Z racji roli sumiennego i wnikliwego recenzenta pragne zwrdci¢ Doktorantce uwage na
drobne btedy edycyjne, niefortunne sformulowania 1 niescistosci, ktore pojawiajg sie¢ w kilku

fragmentach rozprawy:

- str. 8 — ,,wirus inokulacyjny” — lepszym sformutowaniem byloby ,,wirus/ izolat wirusa
uzyty do inokulacji”,

- str. 25 — blad edycyjny — ,,wirua”,

- str. 30 — drugi akapit — na chwile obecng uptyngto juz 20 lat od potwierdzenia
pierwszych przypadkow zakazenia wirusem H5N1 u ptakodw w populacji wolnozyjacej,

cho¢ zapewne na dzien pisania rozprawy ten niechlubny ,,jubileusz” dopiero si¢ zblizat,



str. 34 — okreslenie ,,AIV-dodatni status immunologiczny stada” wydaje si¢ zbyt

potoczne w przypadku okreslania ptakow seropozytywnych,

str. 36 — ostatnie zdanie trzeciego akapitu napisane jest w sposob niejasny i wymaga

przeredagowania,
str. 38 — jest ,,42 wiruso6w” — powinno by¢ ,,42 wirusy”,
str. 39 — jest ,,przerownaniu sekwencji”’ — powinno by¢ ,,przyrdwnaniu ...”,

str. 43 — niewlasciwe okreslenie dotyczace podania roztworu PBS ptakom z grup

kontrolnych — podanie ww. roztworu nie jest zakazeniem!
str. 46 — nalezy poda¢ dane krzywej standardowej jak np. wydajnos¢ i jej nachylenie,

str. 49 — niewtasciwe okreslenie ,reakcja RT-PCR”, gdzie ,,R” w ,,PCR” oznacza

wlasnie reakcje,

str. 59 — rozdziat 4.2.1.1. ,,Przebieg kliniczny do$wiadczenia” wydaje si¢ zwrotem
niefortunnym, bardziej pasujagcym do opisu zakazenia,

str. 73 — okreslenie ,,istotnie statystyczne roznice miedzy tchawicg a kloaka” wydaje sie
zbyt uogodlnione i sugerujace badania budowy anatomiczne;j,

str. 131 — zwrot ,,masowe umieranie ptakow” powinien zosta¢ zamieniony na ,,masowe
padniecia ptakow”,

str. 131 — ,,akumulacji losowych mutacji, ktore wystgpity .... bez wyraznego celu
selekcyjnego”. Czy spontaniczne mutacje moga pojawic si¢ wiasnie w takim celu?

str. 134 — ,,podjecia wstepnych badan pilotazowych” — badania pilotazowe to wiasnie

badania wstepne,

str. 138, 140, 152 — ,,grupy badawcze” — powinno by¢ ,,grupy badane” tak jak na str.

153, bowiem grupa badawcza to zespdt badaczy, a nie grupa badanych osobnikow.

Powyzsze uwagi majg charakter czysto kosmetyczny i1 nie stanowig powaznych

zarzutow w odniesieniu do ocenianej rozprawy doktorskiej.

3. Podsumowanie i ocena koncowa

Rozprawa doktorska lek. wet. Kamili Natalii Dziadek stanowi warto$ciowe

opracowanie naukowe, wnoszace istotny wktad w badania nad zmiennoscig genetyczng wirusa

grypy ptakéw. Do mocnych stron pracy naleza: aktualno$¢ tematyki, zastosowanie
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nowoczesnych metod badawczych, potaczenie badan terenowych z czgscig eksperymentalng
1 wysoki poziom merytoryczny. Przedstawione uwagi krytyczne maja charakter umiarkowany

1 nie podwazajg wartosci pracy.

4. Wniosek koncowy

Stwierdzam, ze rozprawa doktorska lek wet. Kamili Natalii Dziadek stanowi oryginalne
rozwigzanie problemu naukowego, metodologia badan jest prawidlowa, cytowana literatura
bardzo aktualna, a wigkszo$¢ wnioskéw zredagowana prawidlowo i jasno wynika z efektow
prowadzonych badan. Moja ocena rozprawy doktorskiej pt.: ,,Zmienno$¢ genetyczna wirusa
grypy ptakéw u réznych gatunkéw drobiu” jest jednoznacznie pozytywna. Tym samym
stwierdzam, ze przedstawiona mi do oceny rozprawa doktorska spelnia wymagania okres$lone
w art. 187 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz.U. 2024
poz. 1571) 1 wnioskuj¢ do Wysokiej Rady Naukowej PIWet-PIB w Putawach o dopuszczenie
lek. wet. Kamili Natalii Dziadek do jej obrony. Jednoczes$nie ze wzgledu na wysoki poziom
naukowy przedstawionej mi do oceny rozprawy doktorskiej wnosze o jej wyrdznienie

stosowang nagroda.

Signed by /
Podpisano przez:

Tomasz Adam
Stenzel

Date / Data: 2026-
05-07 19:14
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