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RECENZJA
rozprawy doktorskiej mgr inz. Kingi Zareba-Marchewka

pt.: ,Analiza struktury genomoéw bakterii z rodzaju Chlamydia”
wykonanej w Zaktadzie Chordb Bydta i Owiec/Laboratorium Diagnostyki Serologicznej
Panstwowego Instytutu Weterynaryjnego —
Paristwowego Instytutu Badawczego w Putawach
pod kierunkiem

prof. dr hab. Krzysztofa Niemczuka i
dr Matgorzaty Mazur - promotora pomocniczego.

Podstawg wykonania recenzji jest Uchwata Rady Naukowej Parnstwowego Instytutu
Weterynaryjnego — Paristwowego Instytutu Badawczego w Putawach z dnia 17 grudnia 2018,
dotyczaca wykonania recenzji rozprawy doktorskiej mgr inz. Kingi Zareba-Marchewka pt.
,Analiza struktury genomow bakterii z rodzaju Chlamydia”.

Badania zostaty zrealizowane w ramach $rodkéw Funduszu Badari Wtasnych (projekt nr
F/112 pt. ,Badanie zmiennosci genomow Chlamydia gallinacea wystepujacych u drobiu”) oraz
KNOW (Krajowy Naukowy Osrodek Wiodacy) Konsorcjum Naukowe ,Zdrowe Zwierze —
Bezpieczna Zywno$¢” (decyzja MNiSW numer 05-1/KNOW2/2015). Publikacje stanowigce
podstawg rozprawy doktorskiej sa cyklem monotematycznym w aspekcie podejmowane;j
problematyki i dotyczg charakterystyki izolowanych od ptakéw drobnoustrojow z rodzaju
Chlamydia.

Tematyka badan podjetych przez Doktorantke jest od wielu lat prowadzona w
Laboratorium Diagnostyki Serologicznej PIW — PIB w Putawach i aktualna m.in.: z powodu
powszechnoéci wystepowania wielu gatunkéw tej bakterii, objawdéw klinicznych oraz
bezpieczenstwa zdrowia ludzi, a takze wdrazanej koncepcji ,ONE HEALTH”, co przedstawiata
doktorantka w rozdziale wstep. Mimo wielu lat jakie minety od opisania obrazu chorobowego
u ludzi i zwierzat (owce, bydto, konie, koty) nadal opisywane sg nowe gatunki chlamydii,
ktérych potencjat zoonotyczny na chwile obecng nie jest znany, jednakze bazujac na
dotychczasowej wiedzy nie mozemy go wykluczy¢. Szczegélnie z powodu braku skuteczne;
immunoprofilaktyki, jak wskazuje Doktorantka, dostepnosé szczepionek jest ograniczona, gdyz
opracowano i wprowadzono na rynek jedynie szczepionki p/ko Chlamydia (C.) felis oraz
Chlamydia (C.) abortus. Nie opracowano takze jednej uniwersalnej i skutecznej szczepionki
przeciwko gatunkom bakterii nalezacych do rodzaju Chlamydia.

Pani mgr inz. Kinga Zareba-Marchewka w przedstawionej do oceny rozprawie doktorskiej
podjeta sie opisu i okreslenia przynaleznosci taksonomicznejizolowanych od ptakéw szczepow
avian C. abortus oraz C. gallinacea. Wykorzystujac sekwencjonowanie nowej generacji i



analize poréwnawcza sekwencji genomowych na poziomie gatunku i rodzaju, Doktorantka
podjeta sie wyjaénenia watpliwosci dotyczacych przynaleznosci nowych szczepéw do
okreslonego gatunku oraz wykluczenia hipotezy o dominacji u ptakéw hodowlanych znanego
od wielu lat gatunku C. psittaci na korzysé¢ nowego gatunku C. gallinacea.

Przygotowujac niniejszg dysertacje Doktorantka zachowata uktad przyjety dla tego typu
opracowan tj.: oswiadczenie promotora i autora pracy, wykaz uzytych skrétéw, wstep, cel i
zakres pracy, materiat i metody, wnioski, streszczenie w jezyku polskim i angielskim oraz
piémiennictwo liczace 318 pozycji i kopie publikacji, stanowigcych podstawe rozprawy
doktorskiej oraz dofgczone oddzielnie oswiadczenia autora i wspotautorow.

We wstepie, Doktorantka przedstawita aktualng systematyke bakterii z rodzaju Chlamydia,
ich klasyfikacje, opis genomu i ztozony, dwufazowy cykl rozwojowy. W oparciu o dostgpne
dane bibliograficzne przedstawita epidemiologie zakazen i czestotliwo$¢ wystgpowania
poszczegdlnych gatunkéw chlamydii u ludzi, zwierzat hodowlanych i gospodarskich oraz wolno
zyjacych. W kolejnych akapitach opisuje przebieg zakazer u ptakéw, ssakéw i gadow oraz
dostepne mozliwosci stosowania immunoprofilaktyki u gatunkéw docelowych. Czgs¢ danych
zostata zebrana w formie tabel, co przy duzej ilosci zaprezentowanych, szczegdtowych
informacji utatwia zrozumienie zagadnienia.

Cele pracy okre$lone zostaty w szesciu punktach, wymienionych na stronie 43 niniejsze]
dysertacji, ktére zostaty zrealizowane, a wyniki opublikowane w pieciu artykutach, z czego
jeden to artykut przegladowy i cztery to artykuty oryginalne, wskazane przez Kandydatke jako
podstawe do ubiegania sie o nadanie stopnia naukowego doktora. Prace te ukazaly sig
drukiem w latach 2019 — 2023 w czasopisamach anglojezycznych, zgodnie z ponizszym
zestawieniem:

Zareba-Marchewka K., Szymariska-Czerwiriska M., Niemczuk K. Chlamydiae — What's New? J
Vet Res. 2020 Dec 10;64(4):461-467.
(punkty MEN: 40; IF: 1,039)

Zareba-Marchewka K., Szymanska-Czerwifiska M., Mitura A., Niemczuk K. Draft Genome
Sequence of Avian Chlamydia abortus Genotype G1 Strain 15-70d24, Isolated from Eurasian
Teal in Poland. Microbiol Resour Announc. 2019 Aug 15;8(33):e00658-19.

(punkty MEN: 20)

Zareba-Marchewka K., Szymariska-Czerwiriska M., Niemczuk K. Draft Genome Sequences of
Avian Chlamydia abortus Genotype G2 Strain 15-49d3, Isolated from Mallard, and Genotype
1V Strain 15-58d44, Isolated from Magpie in Poland. Microbiol Resour Announc. 2021 Apr
8;10(14):e01203-20.

(punkty MEN: 20)

Zareba-Marchewka K., Szymariska-Czerwiriska M., Livingstone M., Longbottom D., Niemczuk
K. Whole Genome Sequencing and Comparative Genome Analyses of Chlamydia abortus
Strains of Avian Origin Suggests That Chlamydia abortus Species Should Be Expanded to
Include Avian and Mammalian Subgroups. Pathogens. 2021 Oct 29;10(11):1405.

(punkty MEN: 100; IF: 3,492)

Zareba-Marchewka K., Bomba A., Scharf S., Niemczuk K., Schnee C,, Szymanska-Czerwinska
M. Whole Genome Sequencing and Comparative Genomic Analysis of Chlamydia gallinacea
Field Strains Isolated from Poultry in Poland. Pathogens. 2023 Jun 29;12(7):891.

(punkty MEN: 100; IF: 3,7)



Sumaryczny wspdétczynnik wptywu (IF) wyliczony dla wszystkich prac wynosi 8,231, afaczna
liczba punktéw dla czasopism wyliczona w oparciu o wykazy MEN to 280. Wkfad Doktorantki
w powstanie niniejszych prac to 67% (od 55 do 80%).

Wyniki z przeprowadzonych badann Doktorantka przedstawita w formie dziewigciu
whnioskow, bedacych odpowiedzig na zatozone cele badawcze. W ocenie recenzenta wartoscia
przeprowadzonych badan jest:

— uzyskanie petnych sekwencji genomowych dla trzech szczepéw avian C. abortus, wykazanie
bliskiego pokrewienstwa (97,23% éredniego podobieristwa nukleotydéw) i wiaczenie ich do
bakterii nalezgcych do C. abortus. eraz—ze Dotatkowo wykazanie, ze definicja gatunkuC.
abortus, powinna zostac rozszerzona o szczepy C. abortus izolowane od ptakow;

— wykazanie obecnosci cytotoksyny uwazanej za czynnik wirulencji, ktéra nie wystgpuje w
klasycznych szczepach C. abortus;

— analiza sekwencji genomowych szczepdéw C. gallinacea wykazuje pokrewieristwo na
poziomie co najmniej 99,46% sredniego podobieristwa nukleotydéw i mimo wysokiego
podobiedstwa szczepy te wykazujg duze zréznicowanie genetyczne, co umozliwia
genotypowanie i prowadzenie monitoringu epidemiologicznego.

Mimo, iz prace wskazane przez Doktorantke jako podstawa do ubiegania si¢ o nadanie
stopnia naukowego doktora zostaly poddane wczesniejszej recenzji, to podczas
przygotowywania manuskryptu do druku Doktorantka nie unikneta btedow, takze tych o
charakterze edytorskim:

str. 7 — skrét MEiN, nie jest wtasciwy, poniewaz Ministerstwo Edukacji Narodowej —
przywrécono 5 maja 2006 po wczesniejszym podziale na Ministerstwo Edukacji i
Nauki na MEN i Ministerstwo Nauki i Szkolnictwa Wyzszego.

str. 43 —punkty 2 i 6 trudno uznaé bezposrednio za cel badan, poniewaz sg to typowe
procedury i postepowania majgce na celu osiggniecie zamierzonego celu
badawczego;

str. 32 — okreélenie: ...” Chlamydia abortus jest waznym”..., bardziej wtasciwe jest okreslenie
— waznym z punktu patogenezy lub objawdw klinicznych, badz strat ekonomicznych;

str. 55 — istotnym osiagnieciem, co nie zostato ujete we wnioskach, jest opis o$miu nowych
typow sekwencyjnych ST321-ST328 i utworzenie przez te szczepy nowego kladu ze
szczepami europejskimi i izolowanymi w Azji;

Uzupetnienie niniejszej dysertacji o rozdziat omdwienie wynikéw bytby zamknigciem
przeprowadzonych badan i podsumowaniem uzyskanych wynikéw zestawionych z danymi z
bogatego pi$miennictwa wykorzystanego przez Doktorantke.

W rozdziale Wstep wielokrotnie wykorzystywana jest pozycja M. Pawlikowska i W. Deptuta
pt.: ,Chlamydie i chlamydofile u ludzi i zwierzat” (Wydawnictwo Naukowe Uniwersytetu
Szczeciniskiego, 2012). W tym rozdziale Doktorantka w opisach etiologii, objawéw klinicznych
powotuje sie na powyzszg pozycje pismiennictwa, a przeciez sa dokfadniejsze i nowsze dane,
bad? opisy zawarte w wielu publikacjach cytowanych w dysertacji przez Doktorantke, np.: Li Z
(publikacje z lat 2015-2020), K. Sachse (publikacje z lat 2015-2020), Gitsels (2020), Knittler
(publikacje z lat 2014, 2015), Schautteet i Vanrompay, czy wspétautor jednej z prac D.
Longbottom.



Podsumowujgc, uwazam, ze przedstawiona do recenzji praca doktorska pt. “Analiza
struktury genomdw bakterii z rodzaju Chlamydia“ dotyczy waznego i stale aktualnego tematu
z punktu zdrowia ludzi i zwierzat, jakim s zakazenia powodowane przez bakterie z rodzaju
Chlamydia i spetnia wymogi stawiane rozprawom doktorskim odpowiada warunkom
okredlonym w artykule 13 Ustawy z dnia 14 marca 2003 roku o stopniach naukowych i tytule
naukowym oraz stopniach i tytule w zakresie sztuki (Dz. U. 2003 Nr 65 poz. 595 z p6zn. zm.) w
zw. z art. 179 ust. 1 ustawy z dnia 3 lipca 2018 z pdzn. zm. przepisy wprowadzajgce ustawe —
Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 30 sierpnia 2018 poz. 1669), tym samym
wnioskuje do Rady Naukowej PIWet-PIB o dopuszczenie Pani mgr inz. Kingi Zareby-
Marchewka do dalszych etapéw przewodu doktorskiego.
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