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Sylwetka Habilitantki — przebieg pracy zawodowej

Pani dr n. wet. Ewa Bilska-Zajac jest absolwentka Wydziatu Medycyny Weterynaryjnej
Uniwersytet Przyrodniczego w Lublinie, gdzie w 2009 roku uzyskata tytut zawodowy lekarza
weterynarii. W latach 2009 — 20012 pracowala na etacie specjalisty inzynieryjno-technicznego
w Zakladzie Higieny Zywno$ci Pochodzenia Zwierzecego, PIWet-PIB w Putawach. Po
reorganizacji jednostki 01.04.2012 — zostala zatrudniona na takim samym stanowisku
w Zaktadzie Parazytologii i Chordb Inwazyjnych tegoz Instytutu. Od 01.12.2015 roku zostata
zatrudniona na etacie naukowym w tej samej jednostce na stanowisku asystenta. 8 marca 2019
roku Uchwala Rady Naukowej Panstwowego Instytutu Weterynaryjnego - Pafstwowego
Instytutu Badawczego w Pulawach uzyskata stopien naukowy dr nauk weterynaryjnych na
podstawie rozprawy doktorskiej pt. ,,Analiza struktury genetycznej nicieni z rodzaju Trichinella
wystepujacych w Polsce 1 jej zastosowanie w dochodzeniach epidemiologicznych”.
Promotorem i opiekunem naukowym byl prof. dr hab. Tomasz Cencek. Od 01.08.2019 roku
zostata zatrudniona na stanowisku adiunkta w Zaktadzie Parazytologii i Chordb Inwazyjnych

PIWet-PIB w Pulawach — gdzie pracuje do chwili obecnej.



Ocena merytoryczna osiggniecia naukowego

Jako osiagnigcie habilitacyjne, Pani dr n. wet. Ewa Bilska-Zajac przedstawita jednolity

cykl publikacji zatytutowany: , Epidemiologia molekularna Trichinella spiralis - rozpoznanie

zmienno$ci genetycznej populacji i sledzenie transmisji pasozyta w ogniskach wio$nicy”

W sktad wymienionego cyklu weszlo cztery oryginalne prace eksperymentalne oraz jedna praca

przegladowa opublikowane w latach 2020-2022.
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Wszystkie wymienione publikacje majg charakter prac zespotowych, gdzie Pani dr Ewa

Bilska-Zajac jest pierwsza autorka (trzy publikacje) lub na drugiej pozycji autorskiej (dwie

publikacje). We wszystkich pracach Kandydatka do stopnia dr hab. deklaruje swoj udziat jako

wiodacy autor, co pozostali wspolautorzy potwierdzili ztozonymi deklaracjami. Caloksztatt
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wkiadu pracy Habilitantki polegal na opracowaniu koncepcji badan, przegladzie i analizie
literatury zwigzanej z tematykg prac, planowaniu i wykonaniu dos$wiadczef,, analizie
dotyczacej probek pochodzacych z Polski, opracowaniu i interpretacjii wynikow,
sformutowaniu wnioskow, pisaniu manuskryptéw oraz realizacji korekt. W trzech pracach Pani
dr Ewa Bilska-Zajac byta autorem korespondencyjnym. Wszystkie prace wchodzace w sklad
osiggnigcia habilitacyjnego ukazaty sie w jezyku angielskim w czasopismach z bazy JCR, o IF
miedzy 2,011 a 4,531 (Srednia 3,9316). Laczna punktacja prac wchodzaca w sklad
jednotematycznego cyklu wg kryteriow oceny punktowej MEIN wynosi 500 punktow
a faczny wspdiczynnik wptywu (IF) wynosi 19,658.

Wlosnica (frichinelloza) mimo dwu wiekéw zwalczania jest nadal grozng zoonozg
pasozytniczg wywolang inwazja nicieni z rodzaju Trichinella. Jest jedng z pierwszych
szczegOlowo opisanych parazytoz (poczatek XIX wieku). Jako grozna choroba odzwierzeca
HLowarzyszy’ zwierzgtom i cztowiekowi od zarania jego dziejow, stwarzajac zagrozenie
zdrowia i1 zycia ludzi. Mimo podejmowanych intensywnych dziatah epizootycznych
1 administracyjnych na przestrzeni wielu dekad, udato sie jedynie obnizy¢ ryzyko zarazenia,
poprzez obnizenie prewalencji tej inwazji u czlowieka i zwierzat domowych. Rola zwierzat
wolno zyjacych, jako stalego rezerwuaru inwazji sprawia, ze do tej pory nie udato sie
catkowicie wyeliminowac¢ zagrozenia. W zwiazku z tym, niebezpieczenstwo zarazenia
konsumentow caly czas wystgpuje i sklania do opracowania nowych strategii zwalczania tej
inwazji. Temu stuzy przeprowadzane kazdorazowo po wystgpieniu choroby dochodzenie
epizootyczne, majace na celu wyjasniajace zrodta zarzenia u zwierzat a w konsekwencji
podjecie dziatan eliminujacych patogen z ,otoczenia czlowieka”’. W tym kontekscie
doskonalenie metod sluzacych poznaniu drég rozprzestrzeniania sie inwazji jest bardzo
potrzebne a wybdr tematyki badan Pani dr Ewy Bilskiej-Zajac zastuguje na uznanie.

Zainteresowanie problemem wlosnicy towarzyszy aktywnosci badawczej Pani dr Ewy
Bilskiej-Zajac od poczatku jej pracy zawodowej juz na etacie specjalisty inZynieryjno-
technicznego w Zaktadzie Higieny Zywnosci Pochodzenia Zwierzecego. Z chwila zatrudnienia
Pani dr na etacie naukowym, inwazja ta stata si¢ wiodacym tematem przewodnim jej pracy
badawcze). W tym czasie koncentrowala si¢ na badaniach dotyczacych wystepowania
i identyfikacji gatunkowej nicieni z rodzaju Trichinella stwierdzanych u $win i dzikow oraz
innych zwierzat. Opanowujac najnowsze techniki badawcze, w tym molekularne i prowadzac
wielowatkowe badania roznicujace poszczegolne szczepy Trichinella spp. stata sie

niekwestionowanym specjalist3 w zakresie epidemiologii tego pasozyta. Zaangazowanie
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w tematyke wlosnicowa pozwolilo jej dostrzec ograniczenia i trudnosci w szybkiej identyfikacji
haplotypow pasozyta co zaowocowato nowymi pomystami na doskonalenie metod stuzacym
dochodzeniu epizootycznemu. Dlatego pomyst i koncepcje badan bedgcych podstawa
osiagnigcia habilitacyjnego oceniam bardzo wysoko.

Zalaczony cykl prac bedacy osiggnigciem habilitacyjnym Pani dr Ewy Bilskiej-Zajgc
dotyczy wyjatkowo praktycznego zagadnienia o duzym potencjale wdrozeniowym jakim jest
mozliwo$¢ analizy zmiennosci genetycznej populacji wlosni. Oczekiwane wyniki badan mogg
da¢ nowe narzedzia do Sledzenia transmisji pasozyta w ogniskach wlosnicy. Badania te
posiadaja doskonale opracowang podstawe koncepcyjng, co wynika z doswiadczenia
Habilitantki w tej tematyce.

Autorka badan postawita sobie trzy zasadnicze cele badawcze. Pierwszym z nich byto
opracowanie charakterystyki ognisk Zrichinella spiralis w populacji trzody chlewnej
w Polsce. Celowi temu stuzyly badania prowadzone w 30 gospodarstwach trzody chlewnej
w Polsce na przestrzeni lat 2012-2020 co Habilitantka ujeta w pierwszej z analizowanego cyklu
pracy. Wykorzystujac metodyke multiplex PCR wykazata dominacje gatunku 7. spirali,
stwierdzonego w 26 fermach. W 4 stadach wykryty zostat gatunek 7. britovi. Zarazenie
wlosniami wykryto w tych badaniach u 192 $win. Inwazja byta stwierdzana z reguly
w matych gospodarstwach utrzymujacych ponizej 100 sztuk $win. Nie we wszystkich stadach
udalo si¢ okresli¢ prewalencj¢ inwazji z uwagi braku dokladnych danych o stanie poglowia
zwierzat. W gospodarstwach gdzie pozyskano dane, oscylowata w granicach od 0,35% do
100%. Gospodarstwa w ktorych stwierdzono wlosnice potozone byly w przewazajgcej czesci
w polnocno zachodnich rejonach Polski. Przypuszczalnym zrodlem zarazenia $win byto
skarmianie odpadow po odstrzelonych dzikach lub lisach lub obecno$¢ zarazonych gryzoni
w pomieszczeniach dla zwierzat. Brak przekonywujacych dowodow uzyskanych wylgcznie na
podstawie wywiadu, w kontekscie potwierdzenia zrodia zarazenia sktonito Habilitantke do
podjecia badan w celu znalezienia narzedzi pozwalajacych da¢ pewng odpowiedz.

Pani dr Ewa Bilska-Zajac podjeta kolejne badania ktorych celem bylo ocena
przydatnosci techniki MALDI-TOF do szybkiej identyfikacji gatunkéw wioéni. Tematyce tej
poswiecona jest druga 1 trzeci praca wchodzaca w sktad cyklu publikacyjnego. Czasochtonnosé
1 kosztownos¢ badan molekularnych (multipleks PCR, PCR-RFLP oraz sekwencjonowanie)
jest przeszkodg do powszechnego i1 szybkiego ich uzycia. Z tego wzgledu Habilitantka
postanowita zaadoptowa¢ metode uzywang do szybkiej identyfikacji bakteriit MALDI-TOF MS
(Matrix-Assisted Laser Desorption/lonization - Time of Flight- Mass Spectrometry) — do

identyfikacji gatunkowej nicient z rodzaju Trichinella. Technika ta identyfikuje biatka zwigzane
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Z patogenem, poprzez pomiar charakterystycznych dla kazdego gatunku widm biatek. Widma
te sg nastgpnie porownywane ze stale aktualizowang bibliotekg widm. Na tej podstawie czynnik
patogenny jest identyfikowany do poziomu gatunku. Dotychczasowa baza widm liczyta 33
rekordy pochodzace z Niemiec. Badania Habilitantki prowadzone w ramach akcji COST Euro-
Fbp, we wspolpracy z dr Karadijanem z Francji oraz z prof. Anne Mayer-Schol z Niemiec
zaowocowaty wzbogaceniem tej bazy o kolejne 102 rekordy widm spektrofotometrycznych. W
wyniku tych badan skapa baza prototypowa nabrata cech bazy uzytkowej niezbednej do
identyfikacji wtosni metodg MALDI-TOF MS na catym $wiecie. W tym momencie zawiera
ona modelowe widma biatek 7. spiralis, 1. britovi, 1. nativa, 1. pseudospiralis, gatunkow T8
i 19 oraz 1. patagoniensis z przewazajacym odsetkiem wystepujacych w Polscegatunkow: 7.
spiralis, 1. britovi, T. pseudospiralis i T. nativa. Dzigki tej bazie danych metoda MALDI-TOF
MS moze znalez¢ powszechne zastosowanie w identyfikacji gatunkowej wio$ni. Habilitantka
wykazata, ze wiele cech tej metody, jak tatwos¢ przygotowania izolatdw, krotki czas badania
oraz relatywnie niskie koszty analizy wskazuja, ze moze sta¢ si¢ alternatywg dla metod
molekularnych.

Habilitantka bedac zaangazowana w dochodzenia epidemiologiczne koordynowanych
przez Panstwowy Instytut Weterynaryjny - Panstwowy Instytut Badawczy ognisk wlosnicy
w Polsce dostrzegata trudnosci i ograniczenia stosowanych metod i procedur. W celu
usprawnienia i przyspieszenia tych dzialan podjeta probe opracowania nowych narzedzi
umozliwiajacych okreslanie podobienstwa genetycznego izolatow larw T spiralis
z wykorzystaniem sekwencjonowania NGS wybranych fragmentow genomu, co ujeta jako
trzeci cel badaf w ramach osiggniecia habilitacyjnego. Problematyce tej poswiecona jest
czwarta praca z cyklu publikacyjnego. Poprzez analize sekwencji mitochondrialnego oraz
rybosomalnego DNA postanowita wykaza¢ réznice w genomie dominujacego w Europie
gatunku wtosni, pozwalajace na $ledzenie ich pochodzenia. W konsekwencji wyodrebnita do
analizy istotny z punktu widzenia zmiennosci genetyczne] okreslonych haplotypodw, fragment
genomu liczagcy w sumie ponad 20 tys. par zasad obejmujacy podjednostki rybosomalnego
DNA 188, wewngtrznej sekwencji transkrybowanej 1 (ITS-1), podjednostki rybosomalnego
DNA 5,85, wewnetrznej sekwencji transkrybowanej 2 (ITS-2) i sekwencji duzej podjednostki
28S rybosomalnego DNA (28S). Habilitantka dokonata analizy 30 roznych probek 7. spiralis
pochodzacych z Europy (16 izolatow), Azji (7 izolatow), Ameryki Pétnocnej (6 izolatow)
i Afryki (1 izolat). Podobienstwa i roznice badanych fragmentow genomu wykazaly wieksze
zroznicowanie genetyczne w obrebie gatunku na terenie Azji w reakcji do genoméw

europejskich czy amerykanskich. Jednocze$nie wykazane podobienstwa sa potwierdzaniem
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migracji transkontynentalnej gatunkéw. Mimo uzyskanych wielu informacji o pochodzeniu
badanych izolatow, metoda ta nie data wystarczajacej odpowiedzi o réznicach sekwencji w
obrebie genomu pozwalajacych na pewne poznanie Zrodta zarazenia, zwlaszcza w odniesieniu
do probek europejskich i amerykanskich. Zmienno$¢ genetyczna w obrebie analizowanej czesci
genomu zwlaszcza w odniesieniu europejskie] populacji 1. spiralis bylta niska, co nie pozwalato
na szczegdtowe roznicowanie izolatow. Dane te byly inspiracja do kolejnych prob poszukiwan
nowych rozwigzan wykazujgcych zmienno$¢ genomu, o wiekszym zréznicowaniu w losowo
wybranych lociach, bez potrzeby kompletnej analizy calego genomu. Habilitantka zdecydowata
si¢ w tym celu na zaadoptowanie narzedzia uzywanego w celu roznicowania genomu bakterii
metoda RADseq (Restriction site-associated DNA sequencing). W metodzie tej uzywajac
enzymow restrykcyjnych, tnacych losowo genom, tworzy si¢ biblioteki DNA zawieraja
sekwencje wielu losowych loci poddawanych nastepnie sekwencjonowaniu. Autorka nazwata
to narzedzie w odniesieniu do analizy 7. spiralis - Trich-tracker. Potaczono tu — RADseq
(metode biologii molekularnej) oraz analizg¢ réznymi programami bioinformatycznymi.
Badanie przydatnosci metody przetestowano na 56 izolatach 7. spiralis uzyskanych od $win
1 szczuréw z 4 ognisk wlosnicy. Metoda wykazata podobienstwa i réznice genomu wiosni w
obrebie analizowanych ognisk wlosnicy, pozwalajace na wysuniecie tez 0 mozliwych zrodiach
pochodzenia patogendw. W jednym z ognisk wykazano znaczace zrdznicowanie genomu, cO
swiadczyto o mozliwym, wielokrotnie powtarzajacym si¢ zawlekaniu inwazji na ferme.
W innych jednorodnos¢ sekwencji swiadczy o incydentalnym, jednorazowym zrddle zarazenia.
W konsekwencji metoda okazata si¢ skuteczna do szybkiej i relatywnie niskokosztowej analizy
genomu 1. spiralis w celu prowadzenia dochodzenia epizootycznego. Pigta praca wchodzaca
w skiad cyklu habilitacyjnego zawiera podsumowanie prowadzonych badan, taczac uzyskane
wyniki 1 przedstawiajac wynikajgce z nich konkluzje. Podsumowujac cykl prac bedacych
podstawa osiggnigcia habilitacyjnego Autorka wysuneta 5 wnioskéw nawigzujacych do
aktualnego zagrozenia wlosnica, nowoczesnych metod réznicowania gatunkow oraz szczepdw
a takze adaptacji nowych rozwazan molekularno- bioinformatychnych (Trich-tracker) do
analizowania pochodzenia zrodia zarazenia. Ostatnim wnioskiem byto wykazanie roli gryzoni
a takze odpadkdéw poubojowych oraz tusz zwierzat pozyskanych przez mysliwych
skarmianych $winmi jako potencjalnego zrodla zarazenia wiosnica w wielu ogniskach tej
zoonozy na terenie Polski.

Podsumowujac znaczenie prac habilitacyjnych, nalezy podkre$li¢ ich nowatorski
1 unikatowy charakter. Analizujagc problematyke dochodzenia epizootycznego wraz

z okresleniem struktury genetycznej populacji wlo$ni z izolatéw zebranych z roznych
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kontynentéw Habilitantka proponuje nowe rozwigzania praktyczne w celu ich réznicowania.
Cykl prac zatytutlowany: ,Epidemiologia molekularna 7richinella spiralis - rozpoznanie
zmiennosci genetycznej populacji i $ledzenie transmisji pasozyta w ogniskach wlosnicy” wnosi
nowe cenne rozwigzania w wyjatkowo waznej praktycznej dziedzinie nauki jaka jest
diagnostyka i roznicowanie wiosnicy. Uzyskane przez Habilitantke wyniki otwieraja nowe
mozliwosci szybkiej analizy epidemiologicznej] co ma wyjatkowe znaczenie zardwno
w klasyczne] medycynie weterynaryjnej jak i ochronie zdrowia publicznego. W mojej opinii
prezentowane osiggniecie naukowe spelnia na wyjatkowo wysokim poziomie wymagania
stawiane przez ustawodawce kandydatom do stopnia naukowego doktora habilitowanego,
zwarte w art. 219 ust. 1 pkt. 2 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym

i nauce (Dz. U. 2018 poz. 1668 z poznigjszymi zmianami)

Ocena dorobku naukowego.

Dorobek naukowy Pani dr Ewy Bilskej-Zajac jest jednorodny tematycznie,
wyjatkowo bogaty, dotyczy gownie zagadnien zwiazanych z problematyka wiosnicy. Bedac
czlonkiem zespotu parazytologéw habilitantka wykazuje si¢ aktywnoscia takze w badaniach
innych parazytoz. Jej prace zespotowe dotycza w wiekszosci problematyki zoonotycznej np.
anisakiozy, alariozy, toksoplazmozy, echinokokozy oraz metodyki badania osadow $ciekowych
pod wzgledem zagrozen pasozytniczych. Obejmuje tacznie 66 artykutow. Z tej liczby 49 prac
publikowanych zostato w czasopismach z listy JCR a 12 artykulow w czasopismach bez IF.
Sumaryczny IF dla calego dorobku naukowego Habilitantki wynosi 149,65 a liczba punktéw
MEIN wynosi 3565. W dorobku naukowym Pani dr posiada 4 monografie oraz jeden rozdzial
w monografii. Wspomniane prace naukowe publikowala w uznanych w $rodowisku
parazytologicznym czasopismach naukowych takich jak: Animals, Journal for Parasitology,
Pathogens, Foods Experimental Prasitology, Infection Genetics and Evolution, Veterinary
Parasitology, International Journal for Parasitology: Parasites and Wildlife, Journal of
Environmental Management, Foodborne Pathogens and Disease, Environmental Pollution,
Experimental Parasitology, International Journal of Food Microbiology, International Journal
of Environmental Research and Public Health, Folia Parasitologica, Trends in Food Science &
Technology, Journal of Clinical Medicine. Parasites & Vectors, Parasitology Research,
European Journal of Wildlife Research Bulletin of the Veterinary Institute in Pulawy, Journal
of Veterinary Research, Food Control, Medycyna Weterynaryjna, Annals of Agricultural and
Environmental Medicine.

Publikowanie prac naukowych w przytoczonych renomowanych czasopismach jest
potwierdzeniem uznania ich redakcji dla wysokiego poziomu merytorycznego badan
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Habilitantki. Dodatkowym wskaznikiem poziomu naukowego publikacji sa liczne cytowania:
wg bazy Web of Science -365, Scopus - 421, Google scholar — 469, co daje autorce Indeks
Hirsza na poziomie 12 lub 14 wg Google scholar. Dokonujac kompleksowej analizy dorobku
naukowego Pani dr Ewy Bilskiej-Zajac moge stwierdzi¢, iz jest on tematycznie jednorodny
oraz wnosi wiele nowych osiagnig¢ do stanu wiedzy, szczegodlnie z zakresu wlosnicy. Ich
autorka osiaggneta wyjatkowa wysoka pozycje w srodowisku parazytologow weterynaryjnych a
szczegolnie w gronie specjalistow z zakresu wlognicy. Dlatego jej ubieganie si¢ o stopien dr

hab. jest w pelni uzasadnione.

Ocena osiagni¢¢ dydaktycznych, popularyzatorskich, organizacyjnych i wspoélpracy
miedzynarodowej.

Pani dr Ewa Bilska-Zajac w trakcie zatrudnienia w PIWet-PIB w Pulawach jest
aktywnym wykladowca prowadzac wyklady i ¢wiczenia dla lekarzy weterynarii w ramach
kursu ,Badanie migsa $win, dzikdéw, koni i nutrii metoda wytrawiania préby zbiorczej
z zastosowaniem metody magnetycznego mieszania”. Prowadzi takze szkolenia z zakresu
diagnostyki anisakiozy w rybach 1 produktach rybnych na kursach specjalizacyjnych.
Habilitantka ma osiagniecia w szkoleniu kadry naukowej, byla promotorem pomocniczym
w przewodzie doktorskim. Jest opiekunem stazystow odbywajacych praktyki studenckie oraz
miodych pracownikéw w laboratorium Zaktadu Parazytologii i Chorob Inwazyjnych.

W swoim dorobku recenzenckim ma takze 16 recenzji artykuléw naukowych
w renomowanych czasopismach z listy JCR. Jest autorem 2 patentow. Pierwszy o numerze
236775 dotyczy sposobu wykonania podloza transportowego dla zywych larw pasozytow.
Drugi 236774 dotyczy Chemiluminescyncyjnego testu enzymatycznego do wykrywania
obecnosci Anisakis simplex w zywnosci.

Pani dr Ewa Bilska-Zajac jest rOwniez aktywna na polu organizatorskim
1 popularyzacji nauki. Bierze aktywny udziat w pracach na rzecz Krajowego Laboratorium
Referencyjnego ds. wlosnicy 1 anisakiozy. Byla wspdlorganizatorem siedmiu
miedzynarodowych konferencji naukowych. Jest czlonkiem International Commision of
Trichinellosis, Polskiego Towarzystwa Parazytologicznego, Polskiego Towarzystwa Nauk
Weterynaryjnych. Byla prelegentem na 28 konferencjach krajowych 1 miedzynarodowych jest
autorka lub wspdtautorka 64 doniesien posterowych na krajowe i zagraniczne konferencje
naukowe,

Habilitantka byla wykonawca licznych projektow statutowych oraz pozyskiwanych ze
zrodet zewnetrznych w tym projekt -Inwazyjne gatunki zotwi jako zrodto i wektor patogenow
zwierzat 1 ludzi (2013/11/B/NZ7/01690); FA 1408 European Network for Foodborne Parasites
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(Euro-FBP, 2016-2019); Connecting dimensions in One-Health surveillance (H/04/4.3
MATRIX 2020-2022), Gospostrateg - Wprowadzenie innowacyjnej, taniej i przyjaznej
srodowisku metody higienizacji odpadow organicznych umozliwiajacej ich wykorzystanie w
nawozeniu. Wybdr optymalnych metod fitosanityzacji osadow/pofermentdw (T/03/10.0, 2022-
2023). Jest kierownikiem tematu statutowego ,, Wystepowanie i charakterystyka molekularna
przywr Alaria spp. u zwierzat”.

Pani dr Ewa Bilska-Zajac nawigzala liczne miedzynarodowe kontakty naukowe
z naukowcami zajmujgcymi si¢ podobna tematyka z Niemiec, Holandii, Wioch, USA
Wspolpraca ta zaowocowala wieloma wspOlnymi badaniami i publikacjami wraz
z osiagnigciem habilitacyjnym. Habilitantka odbyta 9 krotkoterminowych zagranicznych stazy
naukowych we Wioszech, Niemczech, Holandii oraz jeden roczny podoktorski staz naukowy
w United States Department of Agriculture, Agricultural Research Service, Animal Parasitic

Diseases Laboratory, Beltsville, MD, w USA.

Wszystkie wymienione aktywnosci Habilitantki dowodza wielkiemu zaangazowaniu
miodego pracownika naukowego oraz pasji z jaka wykonuje swojg prace. S jednoczesnie
potwierdzeniem dojrzalosci naukowej i zdolnosci do samodzielnego rozwigzywania wyzwan

naukowych.

Whiosek koncowy

Moja ocena caloksztaltu osiggnig¢ Habilitantki, w szczeg6lnosci naukowych,
dydaktycznych, popularyzatorskich oraz organizacyjnych jest bardzo wysoka. Z pelnym
przekonaniem stwierdzam, ze Pani dr Ewa Bilska—Zajac spelnia wszystkie wymagania
stawiane kandydatom ubiegajacym si¢ o nadanie stopnia naukowego doktora habilitowanego
okreslone w art. 219 ust. 1 pkt. 2 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym

i nauce (Dz. U. 2018 poz. 1668 z p6zZniejszymi zmianami).

Ponadto z uwagi na szczeg6lng wartosS¢ osiggniecia habilitacyjnego skladam wniosek
o wyroznienie jednotematycznego cyklu publikacji pt. ,,Epidemiologia molekularna Trichinella
spiralis - rozpoznanie zmiennosci genetycznej populacji 1 $ledzenie transmisji pasozyta w
ogniskach wlosnicy” stosowna nagroda.

Prof. dr hab. Krzysztof Tomczuk
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