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Grypa (influenza) ptak·w

ÁTermin Ăgrypaptak·wòma szeroki zakres znaczeniowy

i obejmuje zakaŨeniawirusami influenzy (grypy) typu A,

naleŨŃcymido rodziny Orthomyxoviridae

ÁObraz kliniczny jest bardzo szeroki, od zakaŨeŒ

bezobjawowych, po chorobňo bardzo gwağtownym,

systemowym przebiegu i wysokiejŜmiertelnoŜci

ÁZe wzglňd·wpraktycznych i cel·wadministracyjnego

zwalczania wyr·Ũniamygrypňptak·wo wysokiej

zjadliwoŜci(HPAI) i niskiejzjadliwoŜci(LPAI)

ÁChoroba w formie HPAI i LPAI H5 i H7 jest zwalczana z

urzňdu



Gospodarze dla wirus·w 

grypy

H1-H16

H17-H18

H3 i H7

H1, H2 i H3

H1,H3,H13

H7, H10, H13

ƎƱƽǿƴƛŜ
H5, H6,
H7, H9 

H3

H5

H10



Wirus grypy typu A

V segmentowany genom RNA

(8segment·w) umoŨliwiajŃcyreasortacjň

V polimeraza RNA zaleŨnaod RNA - wysoka

czňstotliwoŜĺ mutacji

i wynikajŃcaz niej zmiennoŜĺgenetyczna i

antygenowa

V obecnoŜĺotoczki ïwraŨliwoŜĺna Ŝrodki

dezynfekcyjne, ale stosunkowo duŨa

opornoŜĺwŜrodowisku

V r·ŨnorodnoŜĺkonformacyjna glikoprotein

powierzchniowych hemaglutyniny (H1-H16) i

neuraminidazy (N1-N9) implikuje podziağ

wirus·wgrypy na podtypy (pomiňdzy

kt·rymibrakkrzyŨowejodpornoŜci)



Mechanizm reasortacji genetycznej



Wirusy H5N8 naleŨŃ do duŨej grupy wirus·w okreŜlanych jako H5Nx  i 

wywodzŃcych siň od wirusa H5N1 

H5

H5N2 H5N5 H5N6 H5N8



Epidemia HPAI H5N8 

w Europie i Polsce

2016/2017



H5N8 w Europie ï2014/2015

Dr·b i ptaki dzikie:

ÁNiemcy

ÁHolandia

Tylko dr·b:

Á Wielka Brytania

ÁWňgry 

ÁWğochy

Tylko ptaki dzikie:

Á Szwecja



Sytuacja w Europie: 2016-2017



Sytuacja w Europie: 2016-2017Sytuacja w Europie: 2014-2015



Sytuacja w Europie: 2016-2017

tŀƵǎǘǿƻ[ƛŎȊōŀ ȊŘŀǊȊŜƵ 
ǳ ŘȊƛƪƛŎƘ Ǉǘŀƪƽǿ

Liczba ognisk u 
drobiu 

Liczba ognisk u 
ŘȊƛƪƛŎƘ Ǉǘŀƪƽǿ 

utrzymywanych
ǿ ȊŀƳƪƴƛťŎƛǳ

Austria 53 2 1

Belgia 3 0 2

.ǳƱƎŀǊƛŀ13 71 2

Chorwacja 12 11 0

Czechy 39 38 1

Dania 49 1 1

Finlandia 14 0 1

Francja 50 485 3

Grecja 9 6 0

Hiszpania 2 10 0

Holandia 47 9 10

Irlandia 10 0 0

tŀƵǎǘǿƻ[ƛŎȊōŀ ȊŘŀǊȊŜƵ 
ǳ ŘȊƛƪƛŎƘ Ǉǘŀƪƽǿ

Liczba ognisk u 
drobiu 

Liczba ognisk u 
ŘȊƛƪƛŎƘ Ǉǘŀƪƽǿ 

utrzymywanych
ǿ ȊŀƳƪƴƛťŎƛǳ

Luksem-

burg

0 4 0

Niemcy 728 91 15

Polska 68 65 0

Portugalia 1 0 0

Rumunia 93 45 2

{ƱƻǿŀŎƧŀ58 9 2

{ƱƻǿŜƴƛŀ44 0 0

Szwecja 30 3 2

²ťƎǊȅ 63 236 5

Wielka 

Brytania

22 10 0

²ƱƻŎƘȅ 5 16 0
Litwa 5 0 0



Geneza epidemii HPAI H5Nx w Europie 

i Ameryce P·ğnocnej w 2014 i 2016 r.



Kierunki migracji dzikich kaczek przez Europň

ťr·dğo:

DG Health and Food Safety 



Jakie ptaki mogŃ braĺ udziağ w bezobjawowym 

przenoszeniu wirusa H5N8 (hipoteza)?

świstun                                            KrzyŨ·wka



Jakie ptaki uznawane sŃ za ĂwskaŦnikò 

obecnoŜci wirusa na danym terenie (wysoka 

wraŨliwoŜĺ, padniňcia)?

Kaczka czernica

(przypadki H5N8 

dominowağy na poczŃtku 

epidemii)

ĞabňdŦ niemy

(przypadki H5N8 

dominowağy w Ŝrodkowej 

i p·Ŧnej fazie)



HPAI H5N8 (H5N5)

- sytuacja w Polsce

Å1 zdarzenie u dzikichptak·w: 4.11.2016 r.

Å1 ognisko u drobiu fermowego: 3.12.2016

Å1 ognisko u drobiu przyzagrodowego: 18.12.2016

Åostatni przypadek u dzikichptak·w: 7.03.2017

Åostatnie ognisko u drobiu: 16.03.2017























Aktualna sytuacja w Polsce

(stan na 28.06.2017)

Á 65 ognisk u drobiu

- 38 u fermowego

- 27 u przyzagrodowego 

Á 68 zdarzeŒ u dzikich ptak·w



Analiza filogenetyczna (15 szczep·w)

Wňgry, Chorwacja, 

Rumunia, Czechy

Ăoutliersò

Niemcy, Dania, 

Szwecja, Holandia, 

Anglia, Walia


